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内容概要

　　本书的编写具有鲜明特色，采用了中、英文双语形式，共精编了11章内容，分别用中、英文阐述
了当前医学分子生物学的基础知识和前沿进展，包括基因组、转录组、蛋白质组学的基本概念，RNA
及非编码RNA、基因表达的调控、细胞周期与细胞凋亡、细胞信号转导、肿瘤分子生物学及生物信息
学等基本原理和应用。
　　本书是为帮助我国医学院校高年级学生（七年制、八年制）和硕士、博士研究生学习医学分子生
物学的基础知识，熟练运用专业英语查阅国外文献，从事科学研究而专门编写的教材，旨在帮助那些
具备一定英语基础并初步掌握医学分子生物学知识的人士提高生物医学专业水平及专业英语水平。
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章节摘录

　　第二章　基因、基因组与基因组学　　第二节　基因组　　一、原核生物基因组　　传统观点认
为，典型的原核生物基因组是一个环状DNA分子，位于类核（nucle-oid）中。
虽然大多数细菌和古细菌染色体的确是环形的，但越来越多的线性基因组被发现。
　　1.原核生物基因组特点　　从整体上讲，原核生物基因组要小得多。
大多数原核生物基因组小于5Mb，只有少数比5Mb大，如巨大芽孢杆菌有一个30Mb的巨大基因组。
通常情况下，原核生物，基因比其对应的真核生物基因要短，细菌基因的平均长度大约是真核基因
的2／3，即使把后者的内含子去除也是如此。
许多原核基因是由不被非编码序列中断的核苷酸序列组成，即原核DNA大部分为编码序列。
但是，在某些真细菌和古细菌中也发现了非编码序列。
　　原核生物的结构基因通常成簇活化，通常被称为多顺反子转录单位（polycistronic transcription unit
），即转录单位含有超过一个多肽的信息。
所谓转录单位，是RNA聚合酶识别起始位点（启动子）到终止位点之间的DNA序列。
从基因的5端开始有着以下的排列：前导序列、起始序列、编码多肽的序列、终止序列和5～20个核苷
酸的间隔序列。
细菌基因组最典型的是操纵子结构。
操纵子是一组在基因组中彼此相邻的基因，两基因头尾之间可能仅隔一两个核苷酸。
操纵子中所有基因都是作为一个单位表达。
这种排列在原核生物基因组中很常见。
大多数原核生物基因组没有高拷贝数的全基因组范围的重复序列。
然而，可能在基因组的某处含有一些重复序列。
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