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内容概要

本书依据Genbank的数据，将非典型 肺炎SARS冠状病毒基因全序我对比后认为，目前全世界为18变种
：即多伦多2NC（Tor2NC）=多伦多（Tor2AY），台湾1（TW1），新加坡2679（Sin2679），新加
坡2677（Sin2677），新加坡2774（Sin2774），新加坡2500（Sin2500），新加坡2748（Sin2748），香港
中大-su10（CUHK-w1），法兰克福（F rankfurt）,乌尔巴尼（Urbani）,香港大学（UHK），香港中
大-W1（CUHK-w1)，北京1号（BJ01），北京2号（BJ02），北京3号（BJ03），北京4号（BJ04），浙
江01（ZJ01）和广州1号（ZJ01），并列出了它们的亲缘关系，非典型肺炎SARS冠状病毒基因全序列可
能有1987bp,便各变种实有数为19705-29757bp，丢失数为30-80bp，丢失的位置也不同，其原因尚不明。
各变种间差异数为：1-72，说明变异明显有异，可能非同一来源。
书中18变种的基因全序列对比数据可用来鉴定已知种类和新变种。
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