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内容概要

　　《杂交水稻亲本SSR指纹图谱》采用国家技术标准和出入境行业标准推荐的SSR核心引物和规定的
技术方法，对来自全国各地的133个杂交水稻骨干亲本逐一进行SSR分析，构建了我国主要杂交水稻亲
本的SSR指纹图谱，并初步创建了由48位数字组成的分子身份证。
通过将受检亲本样品与标准亲本的指纹图谱进行比对，即可进行真实性鉴定及纯度分析：也可通过不
同亲本间的指纹图谱分析与比较，了解其遗传相似性，为杂交稻新组合的选育提供亲本选配的指导。
《杂交水稻亲本SSR指纹图谱》可作为水稻种子质量检测、品种权管理及司法鉴定、种质资源和品种
选育等从业人员的参考用书。
本书也是国家科技支撑计划（课题编号：2006BAD13801）研究过程中的一项阶段性成果。
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章节摘录

版权页：   插图：    2.PCR扩增反应体系和反应程序 PCR扩增反应体系见表3，反应程序为：95℃预变
性5 min后，94℃ 30 s，55℃ 30 s.72℃40 s，循环40次，72℃延伸7min，12℃保存。
 3.扩增产物电泳检测 采用非变性聚丙烯凝胶电泳系统检测PCR扩增产物。
 （1）凝胶制备。
用自来水清洗玻璃板，晾干后安装到胶框上（胶厚1.0mm），用1％琼脂糖封底；待琼脂凝固后，在一
定体积的8％非变性聚丙烯酰胺溶液中加入0.5％体积的10％过硫酸铵溶液和0.1％体积的TEMED，充分
混匀后，立即灌胶，灌胶后及时插入梳齿；胶凝固后，将胶框安装至电泳槽上，拧紧螺栓。
 （2）电泳。
在20μL PCR产物中加入4～6μL加样缓冲液，充分混匀；电泳槽加入电泳缓冲液，中间的液面应超过
内侧的玻璃板上缘，两侧的液面应漫过铂金丝；4～5 V／cm恒电压，预电泳10～30 min，每孔加样1
～3μL；13～20 V／cm恒电压，电泳1～2 h，二甲苯氰FF电泳到底部即可：电泳结束后，关闭电源，
取下玻璃板，将两块玻璃板轻轻撬开，将凝胶从玻璃板上剥离，并及时做记号以区别胶板。
 （3）银染。
 固定：将凝胶浸入盛有固定液的染色盘中，置于摇床上摇动固定12min。
 染色：弃去固定液，加入新配制的染色液中摇动染色12min。
 漂洗：弃去染色液，加入适量ddH2O摇动1 min；弃去ddH2O，再加入适量ddH2O（含0.02％体积的1
％硫代硫酸钠溶液）摇动1 min。
 显影：弃去ddH2O，加入新配制的显影液摇动至显出清晰的条带。
 定影：弃去显影液，加入固定液定影5 min。
 记录：用数码相机照相或在胶片观察灯上直接记录结果。
 注：固定液、染色液、ddH2O和显影液的量可根据胶板数量和大小调整，以没过胶面为准。
 （4）SSR指纹检测所需试剂见表4。
 第三节数据记录与统计 利用48对SSR核心引物分别对133份水稻材料进行扩增。
根据PCR扩增的结果，视每条多态性条带为1个等位基因，有条带出现赋值为“1”，无条带出现赋值
为“0”，以此方法记录各引物标记的电泳结果并将其数字化（表5），以供聚类分析和遗传距离的计
算。
 根据扩增片段与分子量标志的相对迁移率，记录每个标记引物对133份水稻材料扩增的等位基因数和
片段大小，并按分子量排成阶梯图（图1），从大到小以阿拉伯数字1、2、3、4⋯⋯9标注，9个以上的
等位基因，以大写英文字母A、B、C⋯⋯2标注。
这样每一品种都可以用一组48位数字或数字与字母的组合来表示核心引物的扩增结果，并作为该品种
初步的分子身份证。
表3列出了6个籼型不育系用48对引物扩增的条带特征即分子身份证，如珍汕97A的分子身份证即可表
示为：6417 2677 1422 1544 5244 1231 7324 4218 5333 4731 2415 1621。
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编辑推荐

《杂交水稻亲本SSR指纹图谱》可作为水稻种子质量检测、品种权管理及司法鉴定、种质资源和品种
选育等从业人员的参考用书。
《杂交水稻亲本SSR指纹图谱》也是国家科技支撑计划（课题编号：2006BAD13801）研究过程中的一
项阶段性成果。
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