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内容概要

蛋白质研究的第二个黄金时代已经来临。
当前，以蛋白质折叠、蛋白质空间结构，以及最新兴起的旨在研究生物体所包含的全部蛋白质及其相
互作用的蛋白质研究，已经成为蛋白质科学，甚至整个生命科学中最为活跃的前沿领域。
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和定型的研究26. 蛋白质组学及其在动物物质奖科学中的应用27. 新型导向性纤维蛋白原受体拮抗剂的
设计及基因表达28. 胰岛素去折叠构象变化的同步荧光光谱表征29. 应用蛋白质组学方法研究食管癌组
织中异常表达的蛋白30. CMV侵染的番茄细胞膜蛋白结构变化的研究
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